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RESUMEN

Las Musaceas comestibles provienen de hibridaciones naturales entre los genotipos balbisiana y acuminata,
lo cual favorece la generacion de una alta variabilidad genética, conservada en su mayoria en Bancos de Ger-
moplasma. La familia Musaceae se destaca por tener cultivos de importancia agricola como el platano (Musa
AAB) y el banano (Musa AAA) donde la mayoria de los cultivares comerciales derivan de dos especies, Musa
acuminata (genoma A) y Musa balbisiana (genoma B). El objetivo de esta investigacion fue documentar la
conformacion de la Coleccion Colombiana de Germoplasma de Muséceas a partir de la clasificacion de sus
diferentes accesiones segun la especie, el tipo de musacea, el uso, el subgrupo y grupo gendémico. La Coleccion
Colombiana de Germoplasma de Musaceas se encuentra ubicada en el Centro de Investigacion Palmira de
AGROSAVIA, conformada por 193 accesiones y para describir su composicion se realizé un analisis de esta-
distica descriptiva, agrupando los datos en tablas de frecuencias para cada variable evaluada. La Coleccion
Colombiana de Germoplasma de Musaceas cuenta con 171 accesiones de uso comestible y esta compuesto
por 94 accesiones entre bananos y bananitos, 92 accesiones de platano y siete especies diferentes de uso orna-
mental. Ademas, se encontraron 59 accesiones diploides, 97 triploides, 14 accesiones tetraploides y una acce-
sion es aneuploide. La estructura poblacional de la Coleccion Colombiana de Germoplasma de Musaceas es
variable y presenta una gran cantidad de accesiones con potencial comestible. Para completar la informacion

38clinicalBiotec


https://clinicalbiotec.com/
https://orcid.org/0000-0003-1802-9613
mailto:erodriguezh@agrosavia.co
https://orcid.org/0000-0002-5795-8864
https://orcid.org/0000-0002-3942-4658
https://orcid.org/0000-0003-1802-9613
https://orcid.org/0000-0001-8134-8276
https://orcid.org/0000-0002-8357-1401
http://dx.doi.org/10.70099/BJ/2024.01.03.8

https://bionaturajournal.com/

Bionatura Journal 2024, 10.70099/B]/2024.01.03.8

base sobre la ploidia de las accesiones que no han sido clasificadas, es necesario realizar un analisis de cito-
metria de flujo.

Palabras clave: Bananitos; bananos; Musa acuminata; Musa balbisiana; platanos; Banco de germoplasma;
Musaceas.

ABSTRACT

The Musaceae family is known for its economically important crops such as plantain (Musa AAB) and banana
(Musa AAA), with most commercial cultivars derived from two species, Musa acuminata (A genome) and
Musa balbisiana (B genome). Edible Musaceae originate from natural hybridizations between these
genotypes, resulting in high genetic variability, mainly conserved in Germplasm Banks. This research aimed
to document the composition of the Colombian Musaceae Germplasm Collection by classifying its accessions
according to species, type, use, subgroup, and genomic group. Located at AGROSAVIA's Palmira Research
Center, the collection comprises 193 accessions, analyzed using descriptive statistics and frequency tables for
each evaluated variable. The collection includes 171 edible accessions, consisting of 94 banana and baby
banana accessions, 92 plantain accessions, and seven ornamental species. Furthermore, 59 diploid, 97 triploid,
14 tetraploid, and one aneuploid accession were identified. The population structure of the Colombian
Musaceae Germplasm Collection is diverse, with a large number of accessions holding edible potential. Flow
cytometry analysis is necessary to complete the basic information on the ploidy of unclassified accessions.

Keywords: Baby bananas; bananas; Musa acuminata; Musa balbisiana; plantains; Germplasm bank;
Musaceae.

INTRODUCCION

El comercio mundial de platano y banano se ha expandido en los ultimos afos, clasificando estos cultivos en
una de las frutas més consumidas en el mundo, siendo particularmente importantes en los paises con déficit
de alimentos, por su contribucion a la seguridad alimentaria y aporte a la generacion de ingresos como cultivo
comercial'. La produccién de platano se concentra en el tropico hiimedo, fundamentalmente Africa, Latinoa-
mérica y el Caribe?. Colombia aporta con 3.306.740 t, en un 4rea de 396.627 ha, ocupando el cuarto lugar,
después de Uganda, Camertn y Ghana®. En banano, mas del 90 % de exportacion provienen de paises situados
en Centro y Sur América y Filipinas. Colombia hace parte de los 10 principales productores mundiales y aporta
para exportacion el 10,3 % con 2.103.000 t, donde el 86 % de la produccion Nacional es destinada para la
exportacion’.

En el sistema productivo de bananos, la variedad Cavendish es la de mayor comercializacion en el mundo,
con 50.000.000 t/afio, lo que representa poco menos de la mitad de la produccién mundial'. En Colombia, se
comercializan dos tipos de bananos: el Valery, del subgrupo Cavendish, que es de exportacion, y el banano
comun o de consumo interno del subgrupo Gros Michael®. El banano de exportacion se produce principal-
mente en los departamentos de Antioquia (66 %), Magdalena (29 %), y Guajira (6 %), en cultivos especiali-
zados, con sistemas de produccion de alto nivel tecnoldgico®. El banano comun o para mercado nacional se
produce principalmente en el Valle del Cauca (25 %), Quindio (14 %), Antioquia (14 %), Cundinamarca (8
%), Huila (7 %), Chocé (6 %) y Narifio (6 %)°.
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Por otra parte, el platano es uno de los productos alimenticios mas importantes en Colombia, ya que hace parte
de la canasta familiar, el cual participa con el 6,8 % del total de la produccion agricola y ocupa el quinto lugar
después del café, cafia de azicar, papa, y flores®. Los cultivares nacionales son: Dominico, Dominico-Hartdn,
Harton, Pelipita y Cachaco o Popocho, destacando el mercado del platano Dominico-Hartdén por mayor volu-
men de comercializacion; en produccion se destacan la zona de los Llanos orientales en los departamentos de
Arauca, Meta y Casanare, con mercado nacional y agroindustrial; en la zona de Urab4 y nordeste de Antioquia,
con mercado de exportacion e interno; en la zona Suroccidente con los departamentos del Cauca y Valle del
Cauca, con mercado de exportacion, nacional y agroindustrial, y la zona centro con los departamentos de
Caldas, Quindio, Risaralda y Tolima, en mercado nacional y agroindustrial’.

Los platanos y bananos comercializados actualmente provienen de dos especies silvestres, Musa acuminata
(A) y M. balbisiana (B); se formaron cuando dos diploides (2n=2) se hibridaron naturalmente y uno de ellos
pas6 ambas copias de sus genes, formado un triploide de 3n=338. Estos se clasifican en diferentes grupos
genomicos, con diferente ploidia de contribucion acuminata (A) y balbisiana (B) en: diploides (AA, AB y
BB), triploides (AAA, AAB y ABB) y tetraploides (AAAA, AAAB y ABBB) en la seccion Eumusa’. Los
diploides comestibles son poco comunes, ya que han sido desplazados por los triploides AAA, més producti-
vos, pero estériles'”.

Dada la importancia de los recursos genéticos como herramienta frente a la escasez de alimentos y en pro de
salvaguardar la variabilidad de las especies cultivadas en riesgo de erosion, es necesario preservarlos en bancos
de germoplasma'!. En el mundo, la fuente mas rica de diversidad de muséceas, se encuentra en el Centro
Internacional de distribucion de germoplasma (ITC), ubicado en Katholieke Universiteit Leuven (KU Leuven)
en Bélgica, creada como un sistema de respaldo de seguridad, formado a través de donaciones de los bancos,
programas de mejoramiento genético y por medio de expediciones de recoleccion de germoplasma del
INIBAP (Red internacional para el mejoramiento del banano y el platano), el cual alberga mas de 1500 acce-
siones de especies comestibles y silvestres'?. Igualmente, el Sistema de Informacion de Germoplasma de Mu-
saceas (MGIS), registra los bancos de germoplasma alrededor del mundo, recopila y comparte publicamente
la informacion disponible sobre las accesiones de estas colecciones'?.

Por su parte, la Corporacion Colombiana de Investigacion Agropecuaria, AGROSAVIA, en su mision insti-
tucional, se encarga de administrar la Coleccion Colombiana de Germoplasma de Musaceas (CCGM), cuyo
proposito es conservar el germoplasma bajo tres principios, valor de existencia, valor de opcién y valor de
uso, y para cumplir con ellos, plantea difundir informacién importante sobre la diversidad genética conservada
en ella. Esta coleccion es parte del proyecto Bancos de Germoplasma para la Alimentacion y la Agricultura
(BGAA) de Colombia, administrados por AGROSAVIA y con diferentes estudios de caracterizacion para
identificar materiales sobresalientes. Por ejemplo, en uno de esos estudios se resalto el color de la pulpa como
el atributo sensorial que mejor define la calidad de un alimento, donde se realizo la caracterizacion por colo-
rimetria de 25 accesiones de platano (M. balbisiana), clasificandolas entre amarillo tenues e intensos'#. Asi
mismo, se reportd la caracterizacion morfoldgica, fisico quimica y nutricional para las accesiones de bananos,
platanos, bananitos y especies ornamentales, mediante descriptores establecidos por el Instituto Internacional
de Recursos Fitogenéticos (IPGRI por su sigla en inglés)!™ . Por lo anterior, el objetivo del presente trabajo
fue presentar la conformacion de la CCGM conservada en el Centro de Investigacion, C.I. Palmira de AGRO-
SAVIA segun la especie, el tipo de musaceas (platanos, bananos, bananitos y ornamentales), el subgrupo, el
uso, y el grupo gendémico.

MATERIALES Y METODOS

Localizacion

La CCGM se encuentra establecida en AGROSAVIA, C.I. Palmira, ubicado en el municipio de Palmira, de-
partamento del Valle del Cauca en Colombia, con coordenadas geograficas 03°30°43,5°N, 76°18°51,2”°0, a
una altura de 1.001 msnm, temperatura promedio anual de 23°C, precipitacion promedio anual de 1.100 mm
y humedad relativa promedio anual del 75 %. Tiene un 4rea de 15.600 m? (1,56 ha), con un marco de plantacion
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de 4 x 3 m en suelos franco-arcillosos (FAr), topografia plana, con disponibilidad de riego suplementario por
aspersion subfoliar.

Material vegetal
El material vegetal de estudio corresponde a 193 accesiones que conforman la CCGM, entre accesiones de
platano (92), bananos (56), bananitos (38) y especies ornamentales (7), indicadas en la tabla 1.

Nombre Accesiéon No. Nombre Accesiéon No. Nombre Accesiéon No. Nombre Accesion
Amou rojot! 50  FHIA 17® 99  Lamiel® 148 Pisang berlin®
Amou verde" 51  FHIA 2® 100  Lacatan® 149 Pisang ceylan)
Annam® 52 | FHIA 20 101 Liberal® 150 Pisang lilin®
Anva 010 53  FHIA 210 102  Lifongo liko®" 151 Pisang mas®
Anva 020 54  FHIA 220 103 Long tavoy® 152 Pisang tongat®
Anva 030 55  FHIA 23® 104  Madre del platanal® 153 Plantain 17V
Banano 2® 56  FHIA 25® 105  Maia maoliV 154 Pompo o comino®
Banano balboa® 57  Figue famile®” 106 = Maia maoli Quindio® 155 Pompo o comino Risaralda"
Banano chico® 58 | Fougamou® 107  Maia maoli Risaralda® 156 Poyo®
Banano indio come 59 | French sombre® 108  ManzanoV 157 Pv 03441
sentao®
Banano rojo® 60  GAEP1® 109  Maquefio) 158 Red 1@

Banano sin 61  GAEP2® 110  Maritu® 159 Red 2. Enano®

clasificar®

Bend mossedjo) 62  Gran enano® 111  Matacaballo® 160 Red yade®

Benedetta" 63  Gros michel 112 Mbindi®V 161 Restrepo 01
cocos?

Blanco ¥ 64  Gros michel 113 Mbouroukou” 162 Rose d” ekona"
comun®

Bocadillo alto® 65 | Gros michel 114  MessiatzoV 163 Sabo 01®
enano®

Bocadillo chileno® 66  Guayabo a® 115 Musa balbisianaV 164 Sabo 020

Bocadillo comtn® 67 | Guayabo b 116 = Musa basjoo™ 165 Sabo 03®

Bocadillo del 68 | Guayabo rayado® 117 Musa coccinea™ 166 Sabo 040

Choco®

Bs269® 69  Guayabo rojo 118  Musa itinerans® 167 Sabo 05
esplendor @

Cachaco comin" 70 | Guineo negro® 119  Musa laterita® 168 Sapi 08®)

Cachaco enano® 71 Hartén birracimo” 120 = Musa ornata® 169 Sapi 09

Cachaco espermo(! 72 Hartén bomba o 121 Musa rosea® 170 Sari 10®
popocho)

Cachaco sin 73 Hartén comun) 122 Musa textilis® 171 Save 06®

bellotaV

Calcutta 4@ 74 Harton cubano 123 Musa velutina® 172 Save 07

Cubano blanco® 75  Harton del Meta) 124 Mysore® 173 Seda®
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Cubano negro
Currare enano'’
Dominico comin?
Diby®

Dominico 300"
Dominico
acuyano(V

Dominico caoba(?

Dominico enanot"
Dominico
guaicoso!
Dominico harton
comun"
Dominico harton
rojo)

Dominico harton
Tamesis("
Dominico hartén
viota)

Dominico
maquefio"
Dominico mocho®
Dominico
mutante("
Dominico negro
Dominico rojo 2(V
Dominico
Tumaco”

Dwarf Cavendish®
ELAT®

FHIA 1@

FHIA 110D

76
77
78
79
80
81

82

83
84

85

86

87

88

89

90
91

92
93
94

95
96
97
98

Harton habano
Harton liberal”
Hartén macho"
Hartén maquefio)
Harton pepo!

Hart6n rojo)
Harton rojo del
meta)

Harton Santander"

Harton tigre()

Harton Tumaco”)

Hawaiano"

Hibrido de saba 2V

Hibrido saba 1V

Hibrido saba 3

Hondurefio enano”

Ic 2@

Icononzo 01®
Icononzo 02®

Icononzo 03®

Igitsiri intuntu®
Tita®
Kelong mekintu”

Kwa)

(M Platanos, @ Bananos, @ Bananitos, ¥ Ornamentales.

Tabla 1. Accesiones de la CCGM conservadas en el C.I. Palmira de AGROSAVIA.

Analisis estadistico

125
126
127
128
129
130

131

132
133

134

135

136

137

138

139
140

141
142
143

144
145
146
147

Nakitengwa®
Nallo 04®
Nallo 05®
Nallo 06
Nari 01
Nari 02

Nari 03

Natu 07®
Natu 08©®

Natu 09®

Natu 10®

Ney poovan®

Niabang

Niyarma yik®

Njock konV
Orishelle™

Pa 03-22(1
Pahang®

Palembang®

Peciolos oscuros®
Pelipita"
Perrenque”

Pigmeo®

174
175
176
177
178
179
180

181
182

183

184

185

186

187

188
189

190

191

192

193

Selangor 1
Selangor 22
Seredow?

Sh 3436-9®
Tafetan rojo®

Tafetan verde®

TaniV

Tri racimo®

Tuu gia®

Vabu 01®

Vabu 02

Vabu 03®

Vabu 04

Valery?®

Vapa 01
Vapa 026

Vapa 03
Yangambi km 30

Yangambi km 5@

Zebrina®

La informacién se procesd mediante estadistica descriptiva, agrupando los datos en tablas de frecuencias,
expresadas en unidades porcentuales con relacion al total de la poblacién de accesiones de la CCGM para
cada variable. En la distribucion por tipo de musécea se consideraron cuatro categorias diferentes: bananos,
bananitos, ornamentales y platanos. En cuanto a su uso, se dividieron en tres categorias: no comercial, co-
mercial y ornamentales. Se consideraron como no comerciales 0 no comestibles todas aquellas accesiones
que producen frutos con semillas sexuales y/o de reducida produccion de pulpa, y comerciales todas aquellas
accesiones que no producen semilla sexual y tienen un contenido de pulpa aprovechable para el consumo.
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Igualmente se distribuyeron por seccion: Eumusa, Rhodochlamys, Callimusa y Australimusa y por el ge-
noma: diploide, triploide, tetrapoide y aneuploide, segun su aporte del genoma balbisiana o acuminata.

RESULTADOS

De acuerdo con la informacion de pasaporte de cada accesion que compone la CCGM, por caracteristicas
fenotipicas y conocimiento previo, este se encuentra conformado por 193 accesiones de las cuales la mayor
contribucion en nimero de accesiones la hace dos especies Musa acuminata con el 48,7 %, correspondiente
a 94 accesiones entre bananos (56) y bananitos (38); la especie Musa balbisiana contribuye con el 47,67 %
(92 accesiones); y siete especies diferentes del género Musa que aportan con el 0,52 % cada una, correspon-
diendo a una accesion por especie, respectivamente, M. basjoo, M. itinerans, M. laterita, M. ornata, M.
coccinea, M. textilis y M. velutina, las cuales son consideradas como especies ornamentales por la coloracion
de sus inflorescencias y su porte pues no se orientan al consumo de frutos por la presencia de semillas se-
xuales o botdnicas. Segun lo expuesto, las accesiones de las especies M. balbisiana y M. acuminata que no
presentan semilla sexual y tienen un alto contenido de pulpa, son comercialmente valiosas, ya que sus frutos
se destinan al consumo humano (Tabla 2).

No Especie No. Accesiones
1 M. acuminata 94
2 M. balbisiana 92
3 M. basjoo 1
4 M. itinerans 1
5 M. laterita 1
6 M. ornata 1
7 M. coccinea 1
8 M. textilis 1
9 M. velutina 1

Total 193

Tabla 2. Distribucion de la CCGM de AGROSAVIA segtn la especie.

Para facilitar el manejo operativo y logistico de la CCGM, las accesiones se clasifican en funcion del tipo de
musacea, entre platanos, bananos, bananitos y ornamentales. Los resultados indican que el 47,67 % de las
accesiones corresponden a platanos (92 accesiones), mientras que el 29,02 % son bananos (56 accesiones).
El 19,69 % son bananitos (38 accesiones) y el 3,63 % son materiales ornamentales, que corresponden a siete
accesiones, cada una de una especie diferente (Figura 1).
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100

80

60

40 38

Numero de accesiones

20

Platano Banano Bananito Ornamental
Tipo de musicea

Figura 1. Distribucién de la CCGM de AGROSAVIA por el tipo de material.

La figura 2 muestra que de las 193 accesiones que componen la CCGM, 171 (88,6 %) se pueden utilizar para
consumo o comercial (real y/o potencial) debido al tamafo de sus frutos, ausencia de semilla y caracteristicas
de calidad de estos. Por otro lado, 13 accesiones (6,73 %) se consideran como no comerciales al no ser
comestibles debido a la presencia de semillas y su bajo contenido de pulpa, mientras que nueve accesiones
(4,66 %) pueden tener un uso ornamental, de las cuales siete son especies relacionadas (M. basjoo, M. itine-
rans, M. laterita, M. ornata, M. coccinea, M. textilis, M. velutina) y dos accesiones de banano (Balboa y
Triracimo) que por su apariencia pueden ser consideradas como ornamentales.

100
90 87
80
70
60
50 46

40 38

Numero de accesiones

30

20

7

Platano Banano Bananito Ornamental

10

Tipo de uso

Bcomercial Eno comercial M ornamental

Figura 2. Distribucién de las accesiones de la CCGM por su uso.
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En relacion con el uso de las accesiones que componen la CCGM, en el caso de los platanos se encontrd que
las 87 accesiones comerciales corresponden al 94,57 %, mientras que las cinco accesiones no comerciales
(Hibrido saba 1, Hibrido saba 3, Pisang ceylan, Tani y Musa balbisiana) representan el 5,43 %. En cuanto a
los bananos, se encontrd que, de las 56 accesiones, 46 son de uso comercial correspondiente al 82,14 %,
mientras que ocho accesiones no tienen uso comercial (Pisang tongat, Pisang lilin, Annam, Selangor 1, Musa
Rosea, Selangor 2, Pisang berlin y Calcutta 4), lo cual representa el 14,29 %. Ademas, dos accesiones (Bal-
boa y Triracimo) que corresponde al 3,57 % también tienen un uso ornamental. Por otro lado, el 100 % de
las accesiones de bananito (38) son de uso comercial, a diferencia de las accesiones que son clasificadas
como ornamentales (7), correspondientes a las especies M. basjoo, M. itinerans, M. laterita, M. ornata, M.
coccinea, M. textilis y M. velutina.

Analizando la distribucion del germoplasma conservado en el C.I. Palmira, por la seccion dentro del género
Musa, se logrd identificar que la seccion Eumusa es la de mayor representatividad con 188 accesiones, re-
presentando el 97,41 %. La seccidon Rhodochlamys y Australimusa cuentan con dos accesiones cada una lo

cual representa el 1,04 % respectivamente, mientras que la seccion Callimusa tienen una accesion, aportando
cada una con el 0,52 % (Figura 3).

200 188

160

120

80

Numero de accesiones

40

2 2 1

Eumusa Rhodochlamys Australimusa Callimusa

Seccion

Figura 3. Distribucion de las accesiones de la CCGM por la seccion dentro del género Musa.

La figura 4 muestra la clasificacion de las accesiones de la CCGM de AGROSAVIA, segin su genoma. Se
pudo determinar que el 33,16 % de las accesiones presentan un genoma triploide con doble aporte acuminata
y uno balbisiana (AAB) del subgrupo Plantain, para un total de 64 accesiones; el 27,98 % de las accesiones
presentan un genoma diploide acuminata (AA) con 54 accesiones que corresponden principalmente al sub-
grupo Sucrier; 12,44 % de accesiones con genoma triploide acuminata (AAA) con 24 accesiones de los
subgrupos Cavendish y Gros Michel; nueve accesiones tienen genoma triploide con doble aporte de balbi-
siana y uno de acuminata (ABB) de los subgrupos Blugoe y Pelipita (4,66 %); siete accesiones presentan
genoma tetraploide con un aporte triple de acuminata y uno de balbisiana (AAAB), que corresponden a
hibridos FHIA (3,63 %); cinco accesiones con genoma tetraploide acuminata (AAAA), hibridos FHIA (2,59
%); tres accesiones con genoma diploide con aporte igual de acuminata y balbisiana (AB), representado por
el subgrupo Ney Poovan (1,55 %); dos accesiones tetraploides con aporte igual de acuminata y balbisiana
(AABB), representado por la accesion Hibrido Saba (1,04 %); dos accesiones con genoma diploide balbi-
siana (BB) (1,04 %); una accesion aneuploide (presencia o ausencia de cromosomas que causan desequilibrio
en la carga cromosdmica) de genoma balbisiana. Del total de la coleccion, 22 accesiones (11 %) se
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encuentran sin definir su genoma (Figura 4), por lo que se requiere un andlisis de citometria de flujo para
determinar su ploidia.
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Figura 4. Clasificacion de las accesiones de la CCGM por genoma.

De las accesiones con genoma definido, se encontré que 59 de ellas son diploides (AA, AB y BB) lo que
equivale al 30,57 % de la coleccion, representados por el subgrupo Sucrier; 97 accesiones (50,26 % de la
coleccion) son triploides (AAA, AAB y ABB), correspondientes a los subgrupos Bluggoe, Cavendish, Gros
Michel, Pelipita, Plantain y Popoulu; 14 accesiones son tetraploides (AAAA, AAAB y AABB) lo que co-
rresponde al 7,25 % de la coleccion, representados principalmente por accesiones hibridas; y una accesion
denominada Balbisiana es aneuploide (0,52 %). Seglin estos resultados, se puede concluir que la CCGM de
AGROSAVIA, establecida en el C.I. Palmira, tiene una mayor contribucion del genoma acuminata, con una
proporcion del 69,3 % y el genoma balbisiana con una proporcion del 30,7 %.

DISCUSION

Los resultados obtenidos en este estudio son comparables con otro estudio, quienes describen el estado de la
Coleccion de Musa (platano y banano) en el Laboratorio Nacional de Recursos Fitogenéticos de la Universidad
de Filipinas, donde cuentan con 320 accesiones, de las cuales el 68 % son comestibles y el restante no son
comestibles, correspondientes a genotipos silvestres'”.

El Sistema de informacion de germoplasma de Musa, MGIS (por sus siglas en inglés) registra 38 colecciones
de Musa de 21 paises, que contienen un total de 4.587 accesiones, donde se ha documentado tanto caracteris-
ticas fenotipicas como genéticas'®. Por otra parte, el marco colaborativo global para la investigacion relacio-
nada con Musa (MusaNet), reporta que en el mundo existen 56 institutos en los cuales se conservan 15.382
accesiones (9.051 accesiones en campo, 4.507 in vitro, 898 en invernadero y 926 en crio preservacion)' de
las cuales AGROSAVIA aporta con 193 accesiones en los sistemas de conservacion en campo y una copia de
seguridad in vitro. Se tiene proyectado crear una copia de seguridad en crio preservacion para prevenir la
variacion somaclonal que se presenta por el cultivo continuo en un medio artificial en almacenamiento pro-
longado a baja temperatura a partir del cultivo in vitro'’.
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La variabilidad genética de las Musaceas en el mundo se ve representada en la CCGM, ya que la misma cuenta
con los principales grupos genomicos del género Musa. Esto permite evidenciar que la variabilidad disponible
en los bancos de germoplasma y cultivos agricolas se ve representado por las combinaciones de genomas mas
comunes dentro de las Musaceas, escenarios similares al de la CCGM, donde el aporte de genomas balbisiana
(B) y acuminata (A) se da en diferentes proporciones (diploides, triploides y tetraploides), tanto puros como
en combinacion de estas por hibridacion natural e inducida®®.

El genoma acuminata (A) fue el que presentd mayor aporte y variabilidad al germoplasma conservado, con
una contribucion del 98,9 % de las accesiones con genoma definido, ya sea que se presente Unico en sus
diferentes ploidias (AA, AAA y AAAA) o combinado con el genoma balbisiana (B) en sus diferentes ploidias
(AB, AAB, AAAB, ABB y AABB), mientras que el genoma balbisiana (B) se present6 en las combinaciones
previamente mencionadas y solo lo presentdé como genoma puro en una accesion (BB). Resultados similares
fueron obtenidos cuando se realiz6 el inventario de especies silvestres del género Musa conservadas en el
Jardin Botanico de Purwodadi en Indonesia en el afio 2014?!. Lo anterior posiblemente se debe a que M.
balbisiana presenta una distribucién y rango de dispersion menor que la de M. acuminata®.

La mayoria de las accesiones de la CCGM presentan un tipo de uso comestible o con el potencial de serlo. Lo
anterior se debe a la hibridacion entre los genomas balbisiana y acuminata y la ploidia de estos (triploides y
tetraploides) que favorece el mayor tamaiio de las plantas y frutos para su consumo en fresco o procesado, ya
que la mayoria de los materiales comerciales de platano y banano son hibridos de ambas especies y principal-
mente de cultivares triploides?’. Las accesiones consideradas no comerciales debido a la presencia de semillas
sexuales o botanicas representan un importante germoplasma para el uso en trabajos de mejoramiento genético
por recombinacion genética, ya que este germoplasma puede ser fuente de genes de interés agricola como la
resistencia a plagas y enfermedades, baja altura, entre otras caracteristicas®*.

La seccion Eumusa presenta la mayor contribucion al germoplasma presente en la CCGM con el 97 % de la
variabilidad disponible. Esta seccidén contribuye a la mayor variabilidad del germoplasma de las Musaceas en
el mundo, ya que lo representan los platanos y bananos, con una amplia distribucion geografica®®. Por su parte
las secciones Rhodochlamys, Australimusa y Callimusa aportan variabilidad a la CCGM con accesiones co-
rrespondientes a especies diferentes a M. acuminata y M. balbisiana (M. laterita, M. ornata, M. textilis, y M,
coccinea). Este resultado indica que las secciones reportadas en la literatura internacional se tienen represen-
tantes dentro de la CCGM %,

El presente documento se enfocd en dar a conocer la conformacion de la CCGM conservada por AGROSA-
VIA de acuerdo con las clasificaciones disponibles. Estudios de caracterizacion reoldgica y agromorfologica
son abordados en documentos independientes que permiten profundizar en temas puntuales de los genotipos
y sus atributos.

CONCLUSIONES

The Colombian Musaceae Germplasm Collection (CCGM) at AGROSAVIA's Palmira Research Center
represents a diverse array of banana and plantain accessions, encompassing various species, subgroups,
genomic groups, and uses. This study provides a comprehensive overview of the collection's composition,
highlighting its potential for both conservation and utilization. The predominance of edible accessions,
particularly those belonging to Musa acuminata and Musa balbisiana, underscores the collection's value for
food security and agricultural development. Additionally, the presence of ornamental species adds to the
collection's diversity and potential for broader applications.
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Further characterization of the accessions, including organoleptic and nutritional analyses, is recommended to
fully understand their potential uses in the food industry. Moreover, flow cytometry analysis is needed to
determine the ploidy of accessions with undefined genomes, which will enhance the collection's value for
research and breeding purposes. This study serves as a valuable resource for researchers, breeders, and
conservationists interested in Musaceae diversity and its potential applications in agriculture and food
production.
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